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Importancia: Cédigo computacional que sirve para comparar homologia de secuencias multiples y determinar el grado de similitud entre las
secuencias proteinicas. Da un resultado que permite la comparacién en formato table como se observa en la tabla a continuacién. Ha sido
utilizado por otros grupos.

Table 3

Unassigned ORFs with bomology to CPXV proteins.

ORF CPXVhemolop ERFV  CPXV  San  End  Alipnment Er E-value
(a) (aa) length Tdentity
? PRV 7 o5 1648 1415 56 % A 00E-14
CPXV2E
£ orxvoos 51 73 4983 4W0 82 4% 4.00E-26
CPXVIY

P cexvan 152 580 6549 6191 152 =% 500E-14
4 CPEVIN 16 580 45 a8 & i 200E-24
5 CPXVOLE 62 524 10828 10640 58 % 3.00E-17
& crvons 87 559 18699 18436 87 9% 2 O0E-42
7 CPNVIS 68 560 19080 18874 62 95% 4 00E-20
s cpxvens ) 560 19365 132 76 £ 7 O0E-37
ELe Rt 04 433 MEE W5 153 0% 4.00E-85
WP cpxvos 7 186 432 M4 M 9% 4.00E-36
1 CPYVIE 75 186 656 M4 51 [ 2 00E-25
12b cpxvoss 178 37 4217 23487 AT BB T.O0E-91
1P cpvois 75 bi7] 017 670 T 95% 2O00E-36
1 epxvois 62 n2 M W4 61 9% 5 00E-32
15 CPRVH0 143 b3 0273 26842 126 4% 2O00E-40
15 CPXVHO 51 b3 30430 30259 33 5% 3.00E-08
17 CPRVO4E (E] 150 35540 35761 M0 5% 4 00E-30
18 cexvos2 62 34 40301 40113 59 6% 900E-29
W CPNVITH Ll 64 151204 150479 79 o5t 700E-41
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Uso en publicaciones propias:

Baoming Liu, Debasis Panda, Jorge D. Mendez-Rios, Sundar Ganesan, Linda S. Wyatt, Bernard
Moss, Journal of Virology Mar 2018, 92 (7) e02152-17; DOI: 10.1128/JV1.02152-17
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39


http://myorfeome.sourceforge.net/
https://dx.doi.org/10.3201/eid2409.171283
https://wwwnc.cdc.gov/eid/article/24/9/17-1283_article
https://wwwnc.cdc.gov/eid/article/24/9/17-1283_article
https://doi.org/10.1371/journal.pone.0034604

